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Kizilcik tarhanasi, Bolu ili basta olmak Uzere Bati Karadeniz Bolgesinde uretilen ve cografi isaret tescilli runler arasinda yer alan
yoresel bir tarhana turtu olup fermantasyon uygulanmamasi ve yogurt icermemesi nedeniyle farklilik gostermektedir (1). Calisma
kapsaminda geleneksel yontemin yani sira fermantasyona birakilarak uretilen kizilcik tarhanasinda hammadde olarak bir gida
endustrisi artigr olan irmik altt un kullanilmistir. Hammaddelerden ve uretimin cesitli asamalarindan alinan orneklerin laktik asit
bakterisi ve maya mikrobiyotasi MALDI TOF-MS yontemi kullanilarak Biotyper 3.1 yazilimi yardimiyla incelenmistir. Kimeleme
analizi sonucunda elde edilen dendogramlar araciligiyla, kizilcik puresi ve tarhana orneklerinde ortak olan maya turleri arasindaki
benzerlik profilleri degerlendirilmistir.

v’ Kizilcik tarhanasi uretimleri, Bolu’da bulunan ve gesitli geleneksel urunler ureten ‘Behder’ igletmesinde gerceklestiriimistir.
Fermantasyon uygulanmayan tarhana uretiminde; kizilcik puresi, un ve tuz yogrularak bir hamur haline getirilmis ve iki gun suresince kurumaya (25°C / % 60 nem)

birakilmigtir. Ardindan, kismen kurutulmus tarhana ayni kosullarda ve yedi gun tekrar kurutulmustur.

v

v’ Fermente tarhana iiretiminde ise; tarhana hamuruna 25°C’de 72 saat siiren bir fermantasyon uygulanmistir.

v’ Kizilcik puresi, irmik alti un ve tarhana hamurundan, ayrica fermantasyonun 0O, 24, 48 ve 72 saat araliklarinda ve ilk kurutma ile son kurutma agsamalarinda
ornekler alinmisgtir.

v/ MAYA [ZOLASYONU: YGC agar (28°C / 48 saat), YM agar besiyerinde kulturlerin saflastirilmasi, mikroskobik morfolojilerin incelenmesi
v/ LAKTIK ASIT BAKTERISI (LAB) iZOLASYONU: MRS agar (37°C / 24-48 saat, anaerobik) ve M17 agar (aerobik): Katalaz testi; Gram boyama; mikroskobik
morfolojilerin incelenmesi

v TANIMLAMA: MALDI TOF-MS (Matrix-assisted laser desorption ionization time-of-flight spectrometry); Direkt transfer metodu, Direkt transfer-formik asit metodu;
Ekstraksiyon metodu (2)

4 Biotyper 3.1. yazilimi ile tanimlanacak olan susun protein profiline ait kutle spektrumu yazilim igerisinde yer alan ayni ture ait cok sayida mikroorganizmanin kutle
spektrumu ile karsilagtiriimaktadir. /

N

4 Biotyper skoru > 2 ise tur; skor £1.99 ise cins duzeyinde tanimlama yapiimaktadir.
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TOF-MS ile tanimlanan susglarin : : : '
kiimeleme analizi (P: kizilcik piiresi; MIAH-2 /| MIAD-2 /| MIAS-1 / . 2.101/2.363/2.161/
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LIAH-6 Bacillus oleronius 2.048
LIAD-5 Bacillus cereus 1.806
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v’ Kizilcik tarhanasi mikrobiyotasinin agirlikli olarak mayalardan olustugu LML 2.223/ 2125/
- v . . y MFIAHa-1 / MFIAHb-1 / . 2.204 / 2.208 /
ve bunun buyuk olgude kizilcik meyvesi kullanimina bagli oldugu EEYEINTRERET=SINTCY Hanseniaspora uvarum 2.330/2.263
belirlenmistir. MFIAD-2 2.234
v'irmik alti unda Enterococcus faecium tespit edilmis, ancak tarhana o ikl Saccharomyces cerevisiae 1.896
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\/Ayrlca, farkli Bacillus turlerine ait 8 bakteriye rastlanmistir. LFIAD-4 1.824
v’ Fermente edilen kizilcik tarhanasinda; C. krusei, C. parapsilosis, C. MF'AHLL{::'QH“W Candida krusei 20071 22T
valida ve W. anomalus turlerinin gelismesine bagh olarak, maya MEIAH-S candida valida 1.889
cesitliliginde geleneksel uretime gore artis gorulmustur (Cizelge 1). LFiAHb-8 Candida parapsilosis 2397
v/ Kiimeleme analizi sonucunda elde edilen dendogramlar araciligiyla, MFiAHb-4 / MFIAD-1 Wickerhamomyces anomalus 2.347/1.946
kizilcik puresi ve tarhana orneklerinde ortak olan maya tiirleri arasindaki LFIAH-1/LFIAHc-7 Bacillus cereus 2.398/2.235
benzerlik profilleri degerlendirildiginde, bazi suslarin kaynaklarinin ayni, Ll 8 L ALOHE ZEL LS el entiarmis 208712008
: v . . LFIAHa-1 Bacillus pumilus 1.190
bazilarinin ise farkh olduklari gorulmektedir (Sekil 2). . . .
LFIAS-1 Bacillus circulans 1.950
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