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Patojenlerde  antibiyotik  direngliligin Bakteriyel patojenlerde ve bunlarin genetik belirleyicilerinde antibiyotik direncin Patojenlerde  gelisen  antibiyotik
gelisimi, diinya ¢apinda toplum saglig: ve 1zlenmesi, sadece iilkemizde degil tiim diinyada 6nemi gittikce artan konulardan biri direngliligi tiim diinyay ilgilendiren,
gida gilivenligi agisindan en  biiytlk olmustur. Amaci iilkemizde kiyaslanabilir ve giivenilir direng verilerinin toplanmasi olan cok ciddi saglik sorunlarindan
sorunlardan birisidir. Gegmisten Ulusal Antimikrobiyal Diren¢ Siirveyans Sistemi (UAMDSS), 2011°de Halk Saglig: biridir.  Antibiyotik  direncinin
giinlimiize antibiyotik direnglilik profilleri Genel Miidiirliigii biinyesinde kurulmustur. Bu birim, Diinya Saglik Orgiitii Avrupa Ofisi kontrol altina alinmasina yonelik
oldukca degisen Staphylococcus aureus tarafindan kurulan Orta Asya ve Dogu Avrupa Antimikrobiyal Diren¢ Siirveyans Agi bircok ulusal ve uluslararasi calisma
suslari, 1yl huylu cilt enfeksiyonlarindan (CAESAR)’na dahildir (Anonim, 2017). Son yillarda antimikrobiyal direnclilikleri yapilmaktadir. Antibiyotik direng
olimciil  endokardit ve nekrotizan lizerine en fazla calisma yapilan patojenlerden biri S. aureus’tur. Yasami tehdit eden genlerini tasiyan bakterilerin ortaya
pnomoniye kadar c¢esitli hastaliklara yol enfeksiyonlara neden olabilen ve cok yonlii insan patojenlerinden biri olan S. aureus, citkmasimi Onlemek icin etkili ilac
acabilmektedir. S. aureus basta metisilin zaman ic¢inde tiim ana antimikrobiyal ajan siiflarina karsi direng gelistirmeye baslamistir tedavisinin  secilmesi ve tedavi
ve vankomisin olmak iizere bir¢ok (Argudin vd., 2014). protokoliine uyulmasi biiyiik onem
antibiyotige karsi direnclidir. Metisiline O™ e tasimaktadir. Bununla birlikte, S.
direncli Staphylococcus aureus (MRSA) > ), aureus gibi antibiyotiklere karsi
izolatlarinin tanimlayici 6zelligi, metisilin coklu-diren¢ goOsteren patojenlere
direnci  saglayan  stafilokok  kaset kars1 yeni stratejiler gelistirilmelidir.
kromozom mec (SSCmec)'dir. Ayrica S. Bu amacla, patojenlerdeki
aureus, SCCmec  disinda  ¢esith | antibiyotik diren¢ genlerinin varligi
antimikrobiyel diren¢ genleri tasiyan ve diren¢ mekanizmalar1  gibi
diger  mobil  genetik  elementleri direnc¢liligin ~ molekiiler  yapisim

(MGE'ler) de igermektedir. S. aureus'taki STAPHYLOCOCCUS AUREUS VE ANTIBIYOTIK DiRENCLiLiK cozmeye yonelik daha fazla

MGE'lerin ¢esitliligi oldukca degiskendir.
Genomun %15-20'si fajlar, patojenite
adalari, plazmitler, transpozonlar,
biitiinlestirici ~ konjugatif  elementler,
SCC'ler dahil olmak tizere MGE'lerden
olusmaktadir. Fajlar disinda buradaki tim
elementler antibiyotik diren¢ genleri
(ARG'ler) tasiyabilmektedir. Antiseptik
diren¢ kodlayan gacA ve gacC genlerti, S.
aureus icindeki konjugatif plazmitler
lzerinde ayr1 ayr1 tanimlanmaktadir.
Diren¢ genlerinin  biiylik  konjugatif
plazmitler iizerine yayilmasi, S. aureus'un
bliyliyen antibiyotik ve antiseptik direnc
profiline katkida bulunmaktadir. Kiicgiik

S. aureus tarafindan elde edilen tiim antibiyotik direncleri arasinda en dikkat ¢ekici olanlari, cahgmaya ihtiyag vardur.

metisilin ve vankomisin direncidir. 1961'de ilk metisiline direncli S. aureus (MRSA), klinik
1zolatlar arasinda bulunmustur. Daha sonra MRSA diinya ¢apinda ¢ok direncli bir hastane
patojeni olarak 6n plana ¢ikmistir. 1997 yilinda ise vankomisine duyarlilig: azaltilmis MRSA
susu i1zole edilmis ve bu sus vankomisine orta diizeyde duyarhi S. aureus (VISA) olarak
adlandirilmistir (Hiramatsu vd., 2014). Bununla birlikte, VISA'nin onciisii olan heterojen
VISA (hVISA), cesitli derecelerde vankomisin direncine sahip hiicre alt popiilasyonlarindan
olusmaktadir (Monaco vd., 2016).

MRSA, insanlarda ve hayvanlarda yaygin bir patojen olup, enfeksiyonun klinik belirtileri
arasinda cilt ve yumusak doku enfeksiyonlarindan toksik sok sendromuna kadar degisen
bircok belirti yer almaktadir. Birden fazla viicut bolgesinde kolonilesmesi ve devam etme
kapasitesi, bireyler arasinda etkili MRSA yayilmasini saglamaktadir (LaBreck vd., 2019).
Metisilin direnci, MRSA diren¢ geni mecA'yr stafilokok kaset kromozomunun (SCC)
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- - . edilmektedir (Deghorain ve Van Melderen, 2012; Ramsay vd., 2016). SCC, sadece
saglamaktadir. Daha bityiik plazmitler ise stafilokok tiirleri arasinda kullanilan, bol O0zgli transpozon benzeri bir elementtir. mecA
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